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Roderic Guigd, del CRG, en una sala del modernista Observatorio Fabra de Barcelona.

BIOINFORMATICA RODERIC GUIGO CRITICA LA COMERCIALIZACION

""Secuenciar el genoma
individual no es util"

- Secuenciar el genoma humano parecia el inicio de una revolucion, pero
ocho aiios después sélo sirve para que una empresa comercialice un ser-
vicio de nula utilidad, segin ha admitido el bioinformatico Roderic Guigé.

B Carmen Fernandez  Barcelona
La secuenciacién del geno-
ma individual que ofrece la
empresa Complete Geno-
mics por 5.000 délares "no
es mds util que tener hecho
un crucigrama’, en opinién
de Roderic Guigé, coordina-
dor del Programa de Bioin-
formatica del Centro de Re-
gulacién Genémica (CRG) y
catedrético de Bioinforméti-
ca de la Universidad Pom-
peu Fabra, de Barcelona.

A pesar del escaso valor
que en estos momentos tie-
ne secuenciar el propio ge-
noma, Guigé ha explicado
que hace falta secuenciar los
de miles de personas para
poder compararlos y, de esa
forma, comprenderlos y, a
partir de ahi, hallar informa-
cién relevante para investi-
gacién biomédica. Potentes
mdaquinas permitirdn se-
cuenciar genomas de indivi-
duos por mil délares pero
esto no sucedera antes de
dos o tres afos.

Guigd, que es bidlogo de
formacién y trabajé en los
laboratorios del Dana Farber
Cancer Institute (Universi-
dad de Harvard), esta espe-
cializado en genémica com-
putacional y participa en
gran nimero de proyectos
gen6micos internacionales,
entre ellos el del genoma
humano.

Sobre este proyecto ha
versado la conferencia que
ha pronunciado en el Obser-
vatorio Fabra de Barcelona,
dentro de sus tradicionales
Cenas con estrellas de verano,
en la que se ha referido a la
publicacién del primer bo-
rrador de la secuencia del
genoma humano en el 2001,

Descifrar las
instrucciones que en el
genoma especifican las

caracteristicas
biolégicas ha resultado
ser mds complejo de lo
previsto

que fue anunciado como un
acontecimiento cientifico
casi revolucionario por el ex
presidente estadounidense
Bill Clinton y el ex primer
ministro britdnico Tony
Blair.

Entonces se dijo que el
conocimiento de las instruc-
ciones genémicas tendria
que proporcionar un control
sobre los procesos biol6gi-
cos y, en particular, una ca-
pacidad de luchar con efica-
cia contra las enfermedades
sin precedentes en la histo-
ria de la humanidad.

Y ocho aiios después...
A pesar de eso, ocho afios
después, esa revolucién no
parece haber tenido lugar y
el desciframiento de las ins-
trucciones que en el geno-
ma especifican las caracte-
risticas biolégicas de los se-
res vivos ha resultado ser
mads complejo de lo que se
esperaba. Hay que recordar
que los articulos cientificos
més citados de la historia
moderna son el relativo al
genoma humano, cofirmado
por Guigd, y el de la expan-
sién del universo, también
cofirmado por una espafiola,
Pilar Ruiz Lapuente (Uni-
versidad de Barcelona).
Segun Guigé, en la larga
secuencia (tres mil millo-

nes) de unicamente las cua-
tro letras A, C, Gy T esta la
clave de por qué una mari-
posa es una mariposa y por
qué un humano es un hu-
mano. "Pequefios cambios
en la secuencia de las letras
pueden ser dramdticos (...).
Estamos convencidos de que
en la secuencia del genoma
se explican todas las diferen-
cias', ha apuntado, lo cual ya
se ha visto en el caso de la
enfermedad de Huntington.
"La medicina genémica se
hard esperar; todo es més
complejo de lo que cabia
pensar en un inicio’, ha afia-
dido.

A favor del desarrollo de
esta joven disciplina cientifi-
ca juega la tecnologfa: las
actuales méquinas de se-
cuenciar ya permiten hacer
en pocos dias lo que a la em-
presa Celera le costé hacer
dos afios.

"Nuestro problema es que
cada dia estamos al limite de
la capacidad de nuestros or-
denadores -la informacién
gendémica se multiplica cada
afo y la capacidad de los or-
denadores, cada dos- y que
necesitamos muchos cienti-
ficos en este proyecto', ha
manifestado.

Guigé y su equipo traba-
jan actualmente en el desa-
rrollo de un software para
analizar los datos de las mé-
quinas de secuenciar y con-
vertirlos en secuencias con
sentido biolégico. También
participan en el proyecto
Encode (Enciclopedy of DNA
Elements), de Estados Uni-
dos, para identificar en la se-
cuencia del genoma los ele-
mentos importantes desde
el punto de vista biolégico.
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